OPPONENSI VELEMENY

Csdsz Sandor
,Kvantitativ morfologiai modszerek fejlesztése és alkalmazasa hangya taxondmiai vizsgalatokban”

cimu akadémiai doktori értekezésérol

A jelolt, dr. Cs6sz Sandor a magyarorszagi taxonomus kozosség egyik jeles és aktiv tagja. Karrierje
legkorabbi szakaszatol kezdve torekedett a taxonomiai allitdsok szdmszerli morfologiai adatok
tesztelése Utjan megerdsiteni. Egyediilallo stilusa és megkozelités-modja alapjan munkai konnyen

felismerhetdek.

A lefolytatott habitusvizsgalat megallapitotta, hogy a jelolt a sziikséges tudomanymetriai
feltételeknek eleget tett. Ezt az online, mindenki szamara hozzaférheté Google Scholar
adatbazisban tortént keresés is megerdsitette. Ezen az oldalon Csdsz Sandor nagyszamu
publikacioira 6sszesen 768 idézetet jelzett, 16-0s Hirsch index-szel. Az MTMT adatbazisban tarolt
informaciok szerint a fiiggetlen idézéseinek szama (2018. szeptember 30.-an talalt adatok szerint)
588, a fiiggetlen idézések alapjan szamolt Hirsch-indexe 15. Négy magasan rangsorolt, D1-es
besorolast cikket irt tarsszerzdségben és a cikkeinek 60%-aban elsd, vagy utolsd szerzoként
szerepel. Ezek a szamok egy nemzetko6zi szinten is kiemelked6 taxonomus kolléga jellemz6i. Kiilon
kiemelenddnek tartom, hogy a jelolt ezt annak ellenére érte el, hogy karrierje nagyobb részét a
Magyar Természettudomanyi Muzeumban, tehat deklaraltan nem kutatasi vagy oktatasi intézmény

munkatarsaként toltotte.

Taxondémiai munkdssaga mellett komoly eredményeket érte el az entomopatogén parazitdk altal
diszturbalt novekedési folyamatok leirdséban, illetve tigy nevezett ,,scrambled phenotypes”, azaz
Osszekuszalt jellegekbdl felépiild fenotipusok kialakuldsanak, valamint, hangyakhoz obligat modon
kot6d6 boglarkalepkék gazda-parazita kapcsolatanak jobb megértésében is. Kifejezetten
értekelenddnek tartom, ha egy taxonomus kolléganak van igénye, tudasa és batorsaga kimozdulni a
sajat szakteriiletének kereteibdl, s tudasat ilyen modon is igyekszik kamatoztatni, valamint tovabb

mélyiteni. E szempontbdl is iidvozlendd a jelolt munkassaga.

A jelolt munkassaga egy fajgazdag, és gyakran kutatott izeltlabu-csoportra, a hangyakra terjed ki,
de mondanivaldjat Gjonnan kidolgozott modszertani keretek kozott fogalmazza meg. Eppen ezért a

doktori dolgozat biralatat, a dolgozat Gsszetettsége miatt két iranybol szeretném megkozeliteni.



A doktori mii f6 eleme, ahogy azt a dolgozat cime is mutatja, a kvantitativ megkozelités
alkalmazasa a taxonémia teriiletén. Itt nem egyszerien a hangyakra kell gondolni, hanem sok
esetben talalhatunk kitekintést egyéb csoportokban vald alkalmazhatosagra, aminek bemutatasat —
természetesen — hangyakon végzi a jelolt. A mar széles korben alkalmazott moédszerek (PCA, LDA)
mellett a jelolt sajat maga altal fejlesztett és igen nagy adatsoron tesztelt modszertan hatékonysagat
is bemutatja. Kiilon ki szeretném emelni, hogy ahol a morfologiailag vizsgalt anyagbdl gytijtott
molekularis adatsorok is rendelkezésre alltak (ez alatt mitokondrialis adatsorokat kell érteni) ott
morfologiai adatok alapjan igen nagy, a mitokondrialis torzsfa alapjan létrehozott csoportokkal 95-
100% kozotti egyezést sikeriilt a jeldltnek elérnie. Ez azt mutatja, hogy moddszertan, amit Cs6sz
Sandor bevezetett rendkiviil hatékonyan képes a kriptikus fajokat olyan — altala klasztereknek
nevezett — egységekre bontani, amelyek faji, vagy alfaji rangon keriilhetnek leirdsra. A morfoldgiai
adatok elemzésével nyert taxondmiai dontéshozds nagy eldnye a tesztelhetdség és ismételhetdség
mellett a nagyfoku integralhatosaga, mivel az igy alkotott klaszterek konnyen Osszehasonlithatoak

molekularis filogenetikai modszerekkel elért eredményekkel.

A jelolt a modszertani alapok bemutatasa utan azok hasznalatat hangyakon vald alkalmazas
segitségével teszi gyakorlathan értelmezhetévé tenni. A hangyakrol azt gondolnank, hogy gyakori
kutatottsaguk miatt, kiilonosen a frekventaltabb régiokban, mint a Nyugat Palearktikum, a csoport
taxonomidja rendben van. A jel6lt munkaibol azonban arnyaltabb kép rajzolodik ki eldttiink. Csdsz
Sandor munkassaga soran az emlitett régiobol 17 tudoményra 0j fajt irt le, a tropusi régiobol
emellett a doktori dolgozat leadasaval bezarolag tovabbi 52 tudomanyra 0j fajt irt le (ez vilagszerte
néve 69 1j faj leirsat jelenti), tovabba 14 taxon statuszat valtoztatta meg és 20 szinonimiat javasolt
¢és hajtott végre (szinonima, first reviser act, lektotipus kijel6lés stb.). A taxonomiai 1épéseinek
helyénvalosagat személy szerint nem tudom megitélni, de a szlik szakmai kozosség, a tobb szaz
aktiv mirmekoldgus kolléga egyrészt megtette mar eldttem, masrészt a mai napig, egyetlen faja sem

kertilt szinoniméba. A taxondmiai munkdinak alapossaga s eléremutat6 jelege szembedtld.

A dolgozat, amivel Jelolt a tudomanyok doktora cimre palyazik, 168 oldal terjedelmii, rendkiviil jol
kovethetden tagolt, szerkezete a hagyoméanyos formatol 1ényegesen nem tér el, kdveti a bevezetés €s
célkitlizések-eredmények-0sszefoglalds tematikat. Az eredmények és megvitatasuk fejezet ot
alfejezetében taladlhatjuk a palyazé karrierje soran legfontosabbnak itélt eredményeket. A

megvizsgalt anyag témanként keriilt bemutatasra, amit a jelolt az eredményekben felsorolt témak



egyediségével indokol. A tényleges értekezés (a fliggeléket nem tekintve) 110 oldalt tesz ki,ehhez
jon még a koszonetnyilvanitas, az irodalomjegyzék, és a terjedelmes fiiggelék, ami valoban segit

jobban megérteni a dolgozatban emlitett t¢émak eredményeit.
A dolgozattal kapcsolatban a kovetkezo, foként formai kérdéseim fogalmazddtak meg bennem:

Talan meg lehetett volna oldani egy egységes anyag ¢és modszer fejezet megirdsat. Ezaltal

megteremteni egy nagyobb egységességet sugalld dolgozat képét.

Masrészt a palydzo életmiivének bemutatdsara hivatott dolgozat anyagat dontden a karrierjének
utols6 6t évének termékei adjak. Ismerve a jelolt kordbbi munkdssagat (az MTMT adatbézisa
szerint minden évben 2-5 cikke jelent meg a korabbi években is) talan érdemes lett volna a korabbi

éveket jobban kiemelni.

Miért irta a jelolt, hogy nem filogenetikai modszerrél van sz6? Lehet-e hasznalni a kidolgozott
modszert filogenetikai betekintésre, és ha igen, akkor esetleg milyen limitaciokkal?

JELOLT UJ TUDOMANYOS EREDMENYEI

Jelolt munkassaganak 0jdonsaga, a dolgozatban leirtak hitelessége nem kérdéses. A dolgozatban
kozolt eredmények koziil, mint a nagydoktori fokozathoz méltéd szintli 4j eredményt, a kovetkezoket

ismerem el:

az ontologidk fejlesztése a szemantikus fenotipus megkozelités alkalmazasaval hangyakban;

- NC-klaszterezés és NC-PART morfologiai mintazat felismerd rendszerek kidolgozasa,
bevezetése ¢és annak alkalmazasa az euszocialis szervezetek populacidiban, ami
meggyorsitja a taxonomiai dontéseket és erdsiti a taxondmiai megbizhatésag mértékét;

- a hangyafauna jobb megismerése: dsszesen 69 tudomanyra j faj leirasaa kotddik a nevéhez,
ebbdl 17 Nyugat Palearktikus és 59 Malagasi régi6 teriiletérdl; j szinonimak bevezetése;

- az 1) modszer alkalmazasa sok un. kriptikus faj gyors és pontos felismerését biztositja;

- Malagazi kollégak kvantiativ modszerekre vald tréningelése, alkalmazasanak gyakorlasa.



NYILATKOZAT:

Fentiek alapjan megallapitom, hogy a dolgozat a Jeldlt sajat, 0j tudomanyos eredményein alapuld

munka, amely megfelel az MTA doktora cim megszerzéséhez sziikséges kovetelményeknek.

Nyilvanos védésre bocsatast javaslom.

Budapest, 2018. oktober 10.

Dr. Melika George

bioldgus, az MTA doktora



