A birdlobizottsag értékelése

A Jelolt kvantitativ genetikai kutatdsai harom f6 teriiletre, modszertani vizsgalatok,
juhtenyésztési- €s szarvasmarhatenyésztési vizsgalatok korére terjedtek ki. A bizottsag az 1ij
tudomanyos eredményekkel kapcsolatban Kiemelésre fontosnak itéli, hogy azok jelentds része
az allattenyésztési gyakorlatban mar hasznosult.

Az egyes teriileteken elért eredményei koziil a Bizottsag 0j tudomanyos eredményeknek
fogadta el az alabbiakat:

A szarmazasi és teljesitményadatok adatszerkezetének vizsgalatakor megallapitotta, hogy
klaszteranalizissel egy nagy létszamu populacio részpopulaciokra bonthatd. Erre alapozva
korrektiv parositasi modellt dolgozott ki, amelynek alkalmazdsaval minimalizalhato a
beltenyésztés és maximalizalhato a szelekcids elorehaladés adott populacion beliil.

Egyes juhfajtak populacioszerkezeti vizsgalata soran elsdként értékelte bio-6kondmiai model-
lezéssel két meghatdrozd szerepet jatszo fajta a magyar merind és a suffolk kiilonbozo
értékmérd tulajdonsagainak 6kondmiai sulyat, utalva a fitnesz tulajdonsdgok jelentOségére.
Az elért eredmények lehetdséget adnak tenyésztési programok ujratervezésé¢hez a gazdasagi
érték figyelembe vételével.

Hét hazankban tenyésztett juhfajta (magyar merind, német hismerino, ile de france, suffolk,
német feketefejli, texel és lacaune) szaporulati adatait kvantitativ genetikai modszerekkel,
kozte Bayes modszerrel, elemezte a szelekcios indexek paramétereinek a becsléséhez. Az
érintett fajtdk vonatkozasaban 1) adatokat szolgaltatott az értékméro tulajdonsagok (valasztasi
suly, a sulygyarapodas, testsuly, baranyszaporulat, nyirosuly, flirtmagassag, szalfinomsag)
oroklodhetdségére, ismétlodhetdségére €s azok Osszefliggésrendszerére nézve.

Hazéankban elsdként értékelte elsdként bio-6kondmiai modellel a holstein-friz és a magyar-
tarka szarvasmarhafajtak értékmérd tulajdonsagait. A legnagyobb jelentéséglinek mindkét
fajtaban a tejmennyiség (23,3 illetve 28,6%), kdzel azonos fontossdgli a hasznos élettartam
(17,8 illetve 20%). Megallapitotta, hogy nemzetkdzi Gsszehasonlitdsban mindkét fajtdban
alacsony a 305 napos zsirtermelés (3,9 illetve 5,6%) és fehérjetermelés (7,2 illetve 9,1%)
O0kondmiai sulya.

Az ellés lefolyasaval és a holtelléssel kapcsolatos vizsgalatai soran kiiszob-modellel meg-
allapitotta a kiilonboz6é genetikai paramétereket (h® értékek) és a tulajdonsagok kozotti
genetikai Osszefiiggéseket magyartarka lisz6 és tehénpopulacidkban. A szamitott paraméterek

az ellésre és a holtellésre vonatkozdan a kdvetkezdk: kdzvetlen h2: 0,007 és 0,005; anyai h2:
0,23 és -0,64.



