A birilébizottsig értékelése

1. Egyparaméteres aramldsi citometria alkalmazdsival - intakt mitétikus kromoszémakon
- meghatdrozta az U, M és C genommal rendelkez6 Aegilops fajok, valamint a kenyérbuiza
diploid 6seinek aramlasi kariotipusit.

2. Diploid Aegilops fajokbdl nagy tisztasigban izolalta az U, M, C, S genomok 6sszes egyedi
kromoszomajit.

3. Igazolta, hogy az M genom és az Ae. speltoides kromoszémai mutatjik a legnagyobb
homeoldgiit a buzakromoszémakkal.

4. Els6ként éllitotta el az allotetraploid Ae. biuncialis nagy felbontast genetikai térképét.

5. Markerkapcsolt szelekcids rendszert hozott létre fajidegen géndtviteli programok
szamdra.

6. A viligon elsGként sikeriilt hexaploid biza (Mvokrr) x Ae. biuncialis MvGB642
keresztezési populiciéban molekuliris citogenetikai (FISH és GISH) modszerekkel és
molekularis markerekkel, szelekcio segitségével Gj 4U diszémas addiciés-, valamint
4M(4D) és sM(5D) diszomds szubsztitucios vonalakat elGallitania.



