
A bírálóbizottság értékelése 

 

A Bizottság az alábbi eredményeket fogadta el új tudományos eredménynek: 

 

 

1) Öt új, termesztett mandula fajtában előforduló S-RNáz allélt azonosított. Jellemezte 

exon-intron szerkezetüket, melynek alapján kimutatásukhoz specifikus markert 

dolgozott ki. Mandulában 32 genotípus S-genotípusát határozták meg és három új 

inter-inkompatibilitási csoportot írta le. 

 

2) A kajszi eddig leírt inter-inkompatibilitási csoportjainak számát 15-el bővítette SSR 

és s-lókusz alapú molekuláris markerezés adataival igazolta, hogy kajszinál a 

genetikai variabilitás csökkenésének fő oka az öntermékenyülési képesség 

megjelenése volt. A genetikai diverzitás csökkenése arányos a relatív idővel, ami az 

öntermékenyülés kialakulása óta eltelt. 

 

3) Új, öntermékenyülést előidéző kajszi S-allélt (SFBc2) azonosított. Igazolta és 

elsőként írta le, hogy a kajszi SFBc és SFBcC2-haplotípusok funkcióvesztését a 

Mutator szupercsaládba tartozó, nem autonóm DNS-transzport inszerciója okozza 

és a szakirodalomban Falling Stones (FaSt) névre tettek javaslatot. 

 

4) Meggy esetében, az S-RN-áz gén első intron régióját jellemző méretek azonosítása 

mellett, az eddig nem vizsgált 26 genotípusból 10 különböző S-haplotípust vagy 

ezek funkcióképtelen változatait azonosította. 

 

5)  Azonosított egy közös S-RN-áz allélt a ’Nemtudom’ és a ’Beszterce’ szilva 

genotípusokban, melyet korábban kökényfajtákban mutattak ki. Igazolták a 

’Nemtudom’ szilva kismértékű genetikai variabilitását, ezért javaslatot tett a 

szelekciós nemesítés kiszélesítésére. 

 

6)  Az extrém poliploid Prunus laurocerasus L. fajban elsőként azonosítottak 23 S-

RN-áz allélt, melyek szekvenciáit meghatározták. A 20 funkcióképes allél mellett 

funkcióképtelen allélokat is leírtak. Eredményeik alátámasztják a tetraploid meggy 

öntermékenyülését meghatározó modell működését más ploidszintű fajok esetében. 

 


