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A papagdjalakaak rendje (Psittaciformes) rendkiviil
sokszinli, mintegy 400 ma ¢l0 fajjal (Smith et al. 2024).
Ezeket a madarakat jellegzetes morfologiai jegyek, mint
peldaul erds, ivelt csoriik és zigodaktil labuk egyesitik
(Forshaw 2006). Ezek lehetdvé teszik szamukra, hogy
kiaknazzak a novényi erOforrasok széles skaldjat, még a
nehezen hozzaférhetd magokat is (Blanco et al. 2018), ¢€s
ezaltal kulcsfontossagl szerepiik van az 6koszisztémaban a
magvak €s a pollen terjesztése terén (Bafios-Villalba et al.
2017; Tella et al. 2019). A papagajok legalabb 70%-a mar
meglévo faiiregekben fészkel, igy a szelektiv erddirtas nagy
mértékben csokkenti a rendelkezeésiikre allo fészkelOhelyek
szamat ¢s ezaltal a szaporodasi sikeriiket (Newton 1994).

Meéretiik figyelemre meltoan valtozatos, az apro, 10
grammos harkalypapagajtol (Micropsitta) a fenséges, tobb
mint 1 kilogrammos arakig (pl. Ara) ¢s kakadukig terjed
(pl. palmakakadu, Probosciger aterrimus). Ugyan
evolicios eredetiik vitatott — a filogenetikai adatok
Gondwana-1 eredetre utalnak (Tavares et al. 2006), mig a
fosszilis leletek északi eredetet sugallanak (Waterhouse
2006) —, evolucids ertelemben legkozelebbi kapcsolatot a
verébalaktiakkal (Passeriformes) mutatnak, e két
madarrend kozos Ose pedig a solyomfélekkel (Falconidae)
mutat rokonsagot (Hackett et al. 2008). A papagajalaktak
diverzifikacidja valoszinlileg a korai oligocénben, mintegy
28-34 millid évvel ezelott torténhetett (Kimball et al
2019).

A papagajok elsosorban a déli félteke tropusi ¢€s
szubtropusi ¢ldhelyein dshonosak (Juniper and Parr 1998),
de az elmult évszazadok emberi kozvetitésevel, vilagszerte
tobb mint 75 populacidjuk honosodott meg eredeti
¢léhelylikon kiviil (Vall-llosera and Cassey 2017), beleértve
az olyan széles korben elterjedt fajokat, mint a kis



sandorpapagaj (Alexandrinus krameri) €s a baratpapagaj
(Myiopsitta monachus), amelyek a varosi kornyezetben is
megtelepedtek (Pruett-Jones 2021).

A papagajok rendkiviil tarsas Iények, komplex
kommunikacios rendszerekkel, a testméretiikhoz képest
nagy meretii aggyal és gyakran szinpompas tollazattal (Toft
and Wright 2015). Ezen tulajdonsaguk az emberi
tarsadalomban nagy neépszertségnek oOrvendenek mar
c¢vezredek ota (Boehrer 2004; Pires 2012). Ugyan
Magyarorszagon a papagadjok nem dOshonosak, de szamos
fajukat tartjak kedvtelésbdl, amit hazai ¢s nemzetkozi
jogszabalyok szabdlyoznak. A papagdjfajok magyar
neveinek egyeértelmisitéséhez — tobbek kozott e
jogszabalyokhoz — kordbban egy egységes magyar nyelvi
névjegyzeket publikaltunk (Olah and Bankovics 2022) a
legjabb taxondmiat kovetve (Provost et al. 2018; Joseph et
al. 2020; Smith et al. 2023), egy rendszeresen frissiilo
online adatbazisban (http://papagajok.info).

Okologiai jelentdségiik és népszeriiségiik ellenére a
papagajok dathatdo fenyegetésekkel néznek szembe az
antropocén korban (Martin et al. 2014). Ezek kozott
korabban az ismertebbek az erddirtasok okozta
¢lOhelypusztulas (Snyder et al. 2000) ¢és az
allatkereskedelem (Pires 2012; Tella and Hiraldo 2014)
voltak. Egy faj veszélyeztetettségenek valdszinlisége
azonban gyakran korrelal olyan bioldgiai tényezdkkel, mint
a testmeéret vagy a generacios 1do (Fisher et al. 2003),
tovabba befolyasolja az €l0helyiikon €16 emberi populaciok
tarsadalmi-gazdasagi statusza is (Czech et al. 2000). Az
okologiai, tarsadalmi-gazdasagi ¢€s emberi tényezok
komplex  koOlcsOnhatdsa  Osszehangolt  nemzetkozi
erofeszitéseket tesz sziikségess€¢ a papagdjalaktiak
megertésere ¢s védelmére.




A vadon ¢l6 papagdjpopulaciok tanulméanyozasa e
termeszetvédelmi erdfeszitések megalapozasahoz jelentOs
kihivasokat tamaszt (Heinsohn et al. 2018). Rejt6zo
viselkedésiik és Osszetett tarsadalmi struktaraik gyakran
alkalmatlanna teszik Oket a hagyomanyos Okologiai €s
statisztikai megkozelitésekre (Toft and Wright 2015), mint
példaul a befogas-visszafogas alapl vizsgalatokra (White
and Burnham 1999), ami innovativ modszertanok kritikus
szilkségesseget emeli ki a papagijkutatasban ¢€s -
védelemben.

Genetikai modszereket mar régota alkalmaznak a
papagajok kutatasara, peldaul fogsagban tartott és vadon
¢l egyedek  megkiilonboztetésére  mikroszatellita
markerekkel (Coetzer et al. 2017), lefoglalt tojasok
azonositasara mitokondridlis DNS alapjan (Coghlan et al.
2012), vagy a kozeli rokonok feltérképezésére egy
tenyészprogram vérmintaibol kivont DNS segitsegevel
(Ringler 2012). Azonban, annak ellenére, hogy a vedlett
tollakbol szarmazé DNS egyedi azonositasra vald
felhasznaldsanak technikaja mar régota rendelkezésre allt
(Horvath et al. 2005), ezt nem aknaztdk ki a papagajok
egyedi azonositasaban.

Disszertaciom témaja oOsszetett modszerekkel probalja
orvosolni e hianyossagokat, az alabbi kérdéseket taglalva:

1. Milyen biologiai, tarsadalmi-gazdasagi és antropogén
téenyezok befolyasoljak a papagdjok kihalasi kockazatat
globalis és regiondlis szinten?

Els60 lepésként 0Osszehasonlitd  meta-analizisekkel
vizsgdlom a papagajalaktak globalis €s faunatertiletenkénti
fenyegetettségét, fontos hangsulyt fektetve a tarsadalmi-
gazdasagi hatasokra €s a papagajfajok evolucios hatterére.



II. Hogyan nyujthat uj ismereteket a vadon ¢lo
papagdjpopuldaciok bioldgidjarol es védelmerol egy
interdiszciplindris megkozelités, amely a terepi okologidt
uttoro genetikai modszerekkel otvozi?

A munkam sarokkovét képezo fejlett genetikai technikak
alkalmazasaval demonstrdlom a nem-invaziv genetikai
elemzések hasznossagat az egyedek befogasa nelkiil.

II1. Hogyan lehet fejlett genetikai technikdkat alkalmazni a
veszelyeztetett  papagdjpopuldciok  életképességének
hatékony  felmérésére, es ajanlasokat tenni
természetvedelmi kezelésiikhoz?

[tt munkdm konzervaciogenetikai eredményeit mutatom
be, amelyek atfogd elemzéseket tesznek Ilehetové a
populaciogenetikatol a szaporodasi rendszerek vizsgalataig
¢s az effektiv populaciomeéret becsléséig.

E multidiszciplinaris megkozelitések olyan részletes
okologiai ¢€s demografiai adatok megszerzését teszik
lehetdve, amelyek egyébkent hozzaférhetetlenek lennének,
ezaltal jelentdsen  elOdmozditva  képesseégiinket e
karizmatikus madarrend tanulmanyozasara €¢s megoOrzesére.
Kutatdsom nagy része intenziv terepmunkan alapult, amely
szamos papagaj ¢lohelyet €rintett, beleértve Peru biodiverz
amazonial esoOerdeit, Indoné¢zia Wallacea regiojanak
allatkereskedelmi gocpontjait, €s Ausztralia kritikusan
veszelyeztetett fecskepapagdjanak (Lathamus discolor)
feszkelohelyeit Tasmaniaban.

Ez az integralt megkozelités a kiillonbozd terepi
helyszinekrdl szarmaz6 empirikus adatokat szeles korli
meta-analizisekkel 6tvozi, ezaltal atfogd stratégiat mutat be
a papagajok termeszetvédelmi kihivasainak megertésére €s
kezelésére kiilonbozd 1éptékben ¢és  kontextusban.



Eredményeim alapvetd fontossaguak e veszélyeztetett
madarrend természetvédelmi stratégidinak kidolgozasahoz.

A disszertacio fo eredményei

A disszertacid f0 tudomanyos hozzajaruléasait tizenhat
lektoralt kozlemeény részletes eredmeényei mutatjak be,
harom tematikus részbe szervezve. Ezek az eredmények
egylittesen elomozditjak a papagajok természetvédelmevel
kapcsolatos ismereteinket a fenyegetesek
diagnosztizalasaval, az interdiszciplinaris kutatasok terepi
alkalmazasaval, valamint élvonalbeli genetikai eszkozok
fejlesztésével és értekelésevel.

1. A papagdjok kihaldsi kockazata

Az elso részben a papagdjok globalis hanyatldsat okozo
fenyegetések kritikus diagnozisat végeztik el. Munkam
kimutatta, hogy a  papagajalaktak  atlagosan
veszelyeztetettebbek, mint a hasonlé madarcsoportok. Az
elemzések modellezték a kihalasi kockazattal 0sszefiiggd
tényezoket, feltarva, hogy a kis torténelmi elterjedesi
teriilettel, nagy testmérettel, hosszii generacidos idovel
rendelkezd- ¢s az erdOktol fliggd fajok a leginkabb
veszelyeztetettek, a  filogenetikai  hovatartozasuktol
fliggetleniil. E tanulmany elsOként mutatta ki, hogy a
tarsadalmi-gazdasagi tényezok, mint példaul egy orszag
urbanizaciodja vagy az egy fore jutdo GDP mertéke, az adott
orszagban természetesen eléforduld papagajok kihalasi
kockazatanak egyik mozgatorugoja. Ezen eredmények
elOsegitik a veszélyeztetettseéggel kapcsolatos globalis €s
regionalis  tényezok  megértését, ¢&s javitjdk a
természetvedelmi intézkedések prioritasainak
meghatarozasat.



Tovabbi vizsgalatunk értékelte az ember altal okozott
¢lOhely-atalakitas hatasat globalis leptékekben, a 2050-es
cvekre elOrevetitett predikcidkkal. Az eredmények négy
termeszetvédelmi gocpontot azonositottak a papagajok
szamara (kettot a neotropusokon, kettot
Ausztralazsiaban/Oceaniaban), amelyek jelentOs
erdoveszteséget szenvedhetnek el, és amelyeket a jelenlegi
termeszetvédelmi teriiletek halozata nem megfelelden ved.
Ez a munka ravilagitott arra, hogy a vadon €10 papagajok
jovoje nagymertékben fligg e gocpontok, kiillonosen Del-
Ausztralia €s az Amazonas-medence politikai donteéseitol.

Oceaniara fokuszalo regionalis elemzésiink feltarta, hogy
az invaziv fajok kiilonosen stulyos fenyegetést jelentenek a
papagdjokra ezen a terlileten. A munka azonositotta
Ausztralia, Uj-Zéland, ﬁj—Guinea, Wallacea és a Csendes-
Oceani szigetek specifikus természetvédelmi prioritasait,
megerOsitve a fokozott természetvédelmi erdfeszitések
sziikségesseget, kiilonos tekintettel a hatalmas indonéz
szigetvilagra.

A vadon €106 allatok illegalis kereskedelmének Osszetett
mozgatorugodit vizsgalva, kutatasunk kriminologiai modellt
alkalmazott az indonéziai papagajkereskedelmi mintazatok
elemzésére, amely az el6z0 tanulmanyaink értelmeében egy
globalis prioritdsii orszag a papagajok természetveédelme
szempontjabol. Ez a tanulmany demonstralta, hogy mind a
keresleti oldali tényezOk (pl. fajok vonzereje,
ertékesithetdosége), mind pedig a lehetdségeken alapuld
tényezok (pl. hozzaférhetdség) egyiittesen magyarazzak az
illegalis papagdjkereskedelem mintazatait. Az eredmények
pelda ertékliek kriminoldgiai modszeriink mas, vadon €16
allatok kereskedelmi adatainak elemzéséhez, €s jelentds
ertekkel birnak a helyt és nemzetkozi stratégiak
kidolgozasahoz ezen illegalis tevékenység ellenOrzésére.



A Seram-szigeten (Maluku, Indonézia) végzett
esettanulmanyunk ravilagitott arra, hogy a jelent0s helyi
allatkereskedelem kozvetlen hatassal van a vadon €16
papagajok egyedszamara. Frveket mutattunk be szamos
endemikus faj természetvedelmi statuszanak felmindsitése
mellett a Természetvedelmi Vilagszovetseg (IUCN) Voros
listajan. A tanulmany hangsulyozta, hogy a megfeleld
kezelés, a lefoglalt papagajok rehabilitacidja €s a helyi
kozosseégek bevondsa a természetvédelmi erdfeszitésekbe
pozitiv hatassal lehet a papagajok természetvédelmére a
tertileten.

Il. Ara kutatds interdiszciplinaris megkozelitese a perui
Amazonidaban

A  masodik rész az interdiszciplinaris  kutatas
alkalmazasat mutatta be, Otvozve a terepi oOkoldgiat
genetikai  modszerekkel, hogy specifikus kérdéseket
kapcsolatban a perui Amazonidban.

Munkdm a sargaszarnyl ara (Ara macao) fészkelési
clemezve természetes ¢€s mesterséges (PVC-csO ¢€s
koltolada) fészkekrdl. Az eredmények demonstraltak, hogy
a mesterseges fészekoduk a természetes odukhoz hasonlo
szaporodasi paramétereket mutattak, ami azt sugallja, hogy
hatekony  természetvédelmi  kezelési  eszkozként
alkalmazhatok ott, ahol a természetes fészekoduk
korlatozottan  allnak  rendelkezésre, kiilonosen a
fakitermelés altal érintett teriileteken. Kiilon kiemeltiik a
sikeres mesterséges fészekoduk parameétereit is. A
tanulmany betekintést nyujtott a fészek-ujrafoglalasi
aranyokba, demonstralva, hogy a fészkek ujrafoglalasa



(gyakran ugyanazon koltoparok altal) leginkabb az adott
feszek el6zo evi koltési sikerétdl fliggott.

Ezenkiviil kutatasunk elemezte a Philornis sp. legyek
larvainak parazitizmusanak el6fordulasat és intenzitasat a
fiokaknal. A tanulmany jelent0s prevalenciat mutatott ki,
kiilonosen a mesterséges feszkekben, valdszinlisitve a
mesterséges koltdladak napkozbeni atmelegedeésének
hatasat. Tovabba leirtunk egy uj, rendkiviil hatékony
technikat a parazitik eltavolitdsara, ami gyakorlati eszkozt
kinal a fiokak tulélésének javitasara, €s szeles korben
alkalmazhato allatorvosok ¢€s biologusok szamadra, akik
kiilonboz0 gerinces gazdaallatokkal dolgoznak.

Kulcsfontossaglh modszertani hozzajarulas volt a nem-
invaziv genetikai jelolési modszer sikeres kifejlesztése €s
validalasa vadon €10 sargaszarnyu arak vedlett tollainak
felhasznalasaval, a kihivast jelentd tropusi kornyezetben.
ElsOként e faj teljes genomjara alapozva 41 fajspecifikus
genetikai markert (mikroszatellitakat) fejlesztettiink ki,
majd ezeket teszteltik jO mindségd- (vermintak) &s
degradaltabb (toll) DNS felhasznalasaval. Uj primereket is
kozoltink  genetikai  ivarmeghatarozashoz, melyek
kiilonosen degradalt DNS esetében alkalmazhatok. Ez a
kutatas bizonyitotta a tollmintdk megbizhatosagat a fa;
azonositasatdl, a molekuldris ivarmeghatarozason at
egészen az egyedi azonositasig, meég degradalt DNS
esetében 1s, ezaltal lekiizdve a rendkivil mobilis és
lombkorona-laké madarak befogasanak kihivasait.

Az Ujonnan kifejlesztett genetikai jelolési technikat
ezutan zoldszarnyu arakon (Ara chloropterus) alkalmaztuk.
A technika tobbek kozott lehetdvé tette az egyedszam
becslését a helyl agyagfalakat rendszeresen latogatod arak
tollmintait felhasznalva genetikai jelolés-visszafogas
modszerrel, demonstralva hasznossagat a vadon nehezen
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befoghato fajok kulcsfontossagu populacios
parametereinek megszerzésében. A tanulmanyban tovabba
konkreét javaslatokat is tettiink a modszer még hatékonyabb
alkalmazasara konzervaciogenetikai kutatasoknal.

Egy tovabbi tanulmanyban vizsgaltuk a LIDAR (Light
Detection and Ranging), azaz lézer alapu tavérzékeléses
technologidaval gylijtott természetes tajképi jellemzdOk
génaramlasra gyakorolt hatdsat a sargaszarnyl ardk
esetében. A kutatas kiterjedt génaramlast talalt az
alacsonyan fekvd Amazonas-medencében, de az Andok
labanal fekvo elohegyeket jelentds termeszetes akadalyként
azonositotta. Ezek az eredmények ertekes
alapinformacidkat szolgaltattak az olyan jovobeli
antropogén valtozasok, mint az ¢lOhely-fragmentaciod
génaramlasra gyakorolt hatasanak megéertés¢hez az
Amazonas-medence arainak populaciogenetikai
szerkezetében.

I11. Konzervaciogenetika a papagajkutatasban

A harmadik rész a papagdjalakuak természetvédelmeben
alkalmazott genetikai €s genomikai megkozelitésekre
fokuszalt, demonstralva hasznossagukat a populacidk
cletképessegenek felmérésében ¢s kezelési stratégiak
megalapozasaban. E rendnél alkalmazott természetvédelmi
genetikai technikdk atfog6d attekintése ravilagitott arra,
hogy a szakteriilet hogyan alakitotta a papagajkutatast,
konkrét peldakkal szolgalva tobb kontinensrdl. Az
attekintés tovabba Osszefoglalta az eddigi genetikai- €s
genomikai kutatasok alkalmazasanak fontos mérfoldkoveit,
¢s felvazolta a jovobeli genomikai  kutatasok
kulcsfontossagu tudashianyait is.
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A konzervaciogenetikai modszerek alkalmazdsat az
Ausztralidban endemikus (nomad, de Tasméaniaban kolto)
fecskepapagdj pelddjan keresztiil mutattuk be. ElsOként, a
populaciogenetikai elemzeseink megerdsitették, hogy ez a
nomad faj egyetlen, panmiktikus természetvédelmi
egységként mukodik a szaporodasi teriiletén, alatamasztva
azokat a korabbi, populacio-¢letképességi  (PVA)
elemzéseket, amelyek sulyos populaciocsokkenést josoltak
a behurcolt cukormokusok ragadozasa miatt. Ezek az
eredmények kihangsulyoztak a szeles korti
termeszetvédelmi  intézkedések fontossagat a teljes
populaciot (ez esetben az egész fajt) €rintd fenyegetések
enyhitésere.

A fecskepapagd) szaporodasi rendszerének tovabbi
genetikai vizsgalata szokatlanul magas aranyt megosztott
apasagot tart fel. Ez valoszinlsithetben a behurcolt
ragadozd okozta ivararany-eltolodas hatasa (a kifejlett
egyedek tobb, mint 70%-a him). Tanulmanyunk pedig
demonstralta, hogy min¢l nagyobb a megosztott apasag
aranya egy f€szekaljban, annak annal kisebb volt a
kirepiilesi sikere, negativan befolyasolva az egyedi
ratermettséget ¢s a faj hosszi tava populdcio-
cletképességet. Ez kulcsfontossagu betekintést nytjtott az
antropogeén fenyegetések oOsszetett €s gyakran kozvetett
kovetkezményeibe, a veszelyeztetett fajok szaporodasi
sikerére €és demografiai trendjeire.

Modbdszertani  fejlesztéseink kozé tartozott harom
genetikai  technika  Osszehasonlitasa az  effektiv
populaciomeéret (Ne) becslésére, szintén
fecskepapagéjoknal. A tanulmény soran aggasztoan kicsi Ve
crtckeket tartunk fel, ami alatdmasztja a faj kritikusan
veszelyeztetett statuszat. Ez tovabba felhivja a figyelmet a
kulcsfontossagu demografiai paraméterek ¢€s genetikai
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adatok  felhasznaldsara, ami empirikus  genetikai
egyedszambecsleést tesz lehetové, az eddigi szakértoi
vélemények mellett. A munka gyakorlati ajanlasokat is
adott az N. ¢€s az effektiven szaporodd egyedek szamanak
(Nb) becslésére hianyos genetikai adatokbol. Ezt a modszert
késobb mikroszatellita ¢és SNP (Single Nucleotide
Polymorphism, vagyis pontmutacios) genetikai
markerekkel 1s teszteltik. Az 0Osszehasonlitd elemzés
demonstralta, hogy bar az SNP-ek nagyobb pontossagot €s
szukebb  konfidencia-intervallumokat  kinalnak, a
mikroszatellitak  tovdabbra  i1s  értékes  adatokat
szolgéaltathatnak szdmos természetvédelmi alkalmazasban.
Az irodalomban a SNP-ek felé mutatd altalanos eltolodas
tehat nem feltétlenlil teszi elavulttd a mikroszatellita
markereken alapu  természetvédelmi ismereteinket,
kiilonosen akkor, ha nagy szdmu minta all a kutatok
rendelkezésre.

Ertékelés és kitekintés

Ez a disszertacio egy egyseges kutatasi munkat képvisel,
amely egyiittesen elOdmozditotta a természetvédelmi
bioldgia, kiilondsen a papagajok természetvedelmének
teriiletét. Kutatdsom szisztematikusan foglalkozott a
papagajok kihaldsi kockazataival kapcsolatos kritikus
hianyossagokkal, €s innovativ, empirikusan megalapozott
megoldasokat nyujtott. A disszertacid  elsddleges
intellektualis  hozzajaruldsa  az  interdiszciplinaris
megkozelités uttord alkalmazasaban rejlik, amely otvozte a
nagyléptékli 6sszehasonlitd meta-analiziseket, az intenziv
terepi  Okologiat ¢és az ¢lvonalbeli természetvedelmi
genetikat az Osszetett, valds természetvédelmi kihivasok
kezelésére.
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Munkdm diagnosztizalta a papagajalaktiak globalis
helyzetét, megerdsitve aranytalanul magas kihalasi
kockazatukat mds madarcsoportokhoz  képest, ¢s
azonositotta a belso biologiai tényezdk €s az antropogen
nyomasok bonyolult hal6zatat — az ¢lohelyek elvesztésétol
¢s fragmentacidjatol az illegdlis vadon €10 allatok
okozzak.

A diagnozison talmutatva ) moddszertani kereteket
dolgoztam ki ¢s alkalmaztam. Kutatasom Uttoré szerepet
jatszott a nem-invaziv genetikai jelolés validalasaban és
alkalmazasaban tropusi kornyezetben vedlett tollakbol, ami
jelentds eldrelépés a vadon €16 papagajpopulaciok
tanulmanyozéasanak kihivasai miatt, lehetdséget nyitva a
jovobeli kutatasok szamara. Demonstraltam tovabba a
kiilonboz6 molekularis markerek hasznossagat €s korlatait,
kritikus 1ranymutatast nygjtva a genomikai eszkozok
gyorsan fejlodd vilagaban navigald természetvédelmi
szakemberek szamara.

Munkdm jelentdsen hozzajarult a természetvedelmi
genetika, a tdjokologia ¢€s a madarvédelem novekvo
tudasanyagahoz. E tudomanyagak integralasaval munkam
holisztikus keretet biztositott a papagdjokat fenyegetd
osszetett veszeélyek megértésehez ¢s kezelésehez. A
papagajok globalis kihalasi kockazataival kapcsolatos
kutatdisom demonstralta mind a biologiai, mind a
tarsadalmi-gazdasagi tényezOk kritikus szerepét egy faj
természetvedelmi statuszanak meghatarozasaban.
Indonéziai kutatasunk eredmenyeképp peldaul a malukui
kakadu (Cacatua moluccensis) ’sebezhetd’ helyett
‘veszélyeztetett’ besorolast kapott (BirdLife International
2025).
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A fecskepapagajokkal kapcsolatos kutatasom ravilagitott
a genetikal paraméterek, a szaporodasi rendszerek és a
populaciok ¢letképessége kozotti kozvetlen kapcsolatokra,
olyan  genetikai  adatokat  szolgaltatva, amelyek
kulcsfontossagu alapként szolgalhatnak a természetvedelmi
tenyésztési programokhoz. Kutatocsoportunk eredményei
alapjan kapta meg a faj a ’sulyosan veszélyeztetett’
termeszetvédelmi statuszt, a helyi hatdsagok pedig egy — a
genetikai eredményeinken alapuld — genetikailag kezelt
tartalék populacid 1étrehozasasat merlegelik az TUCN
Fajfenntartasi Bizottsag (SSC) bevonasaval.

A kutatas nemzetkozi elismertségét a tudomanyos
kozosségen beliili €s azon tali jelentds hatdsa is bizonyitja,
amely jelentds meédiafigyelmet is kapott tudomanyos
kommunikacio iranti elkotelezettségemnek koszonhetden,
amelyet tovabb példaz harom természetfilm elkészitése a
kutatasi eredmények szelesebb kdzonség szamara tortend
bemutatasara:

e Amazodnia Papagdjai (2006)
https://youtu.be/WaFBtZB9Epk,

e Papagajexpedici6 Amazoniaban (2018)
https://youtu.be/oBkcealJ TYM,

e Az Indonéz Papagajvédelmi Projekt (2019)
https://youtu.be/WOOGvuULSLM.
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