Vélasz Dr. Palkovics Laszlé opponensi véleményére

K6széném Dr. Palkovics Laszlé professzor Urnak, az MTA doktordnak értekezésem
részletes és alapos biralatat, munkam eredményeinek elismerd értékelését, valamint
kritikai észrevételeit és kérdéseit.

Kalén koszéném az eredmenyekbél levonhatd kévetkeztetések hataraira vonatkozo
észrevételeit, amelyek arra is rairanyitottdk a figyelmemet, hogy egy Osszetett
vizsgalatsorozat eredményeinek értékelésekor kiiléndsen fontos az egyes megallapitédsok
érvényességi kdrének pontos meghatarozasa.

Az értekezés tematikai szélességére vonatkozé észrevétel kapcsan fontosnak tartom
megemliteni, hogy a botritiszes fertézések és a sz0l6 tbkebetegségei ugyan eltérd
névénykortani problémakért képviselnek, kutatdsaimban azonban mindkét tertleten
kiemelt szerepet kapott a korokozoék, a gazdanovény és a tarsuld mikroorganizmusok
kozotti molekuldris és mikrobislis kolcsénhatasok vizsgélata. Ennek megfeleléen az
eértekezés bevezetésében a munka alapvet célkitlizéseként ,a sz6lé botritiszes
fertézései és tékebetegségei soran érvényesilé molekuldris és mikrobislis
kélcsOnhatasok feltardsat” hataroztam meg.

Elfogadom a célkitizések nagy szamara és részbeni atfedésére vonatkozd észrevételt.
Utdlag magam is ugy latom, hogy egyes célkitiizések Osszevonasaval a dolgozat
szerkezete tomdérebb és attekinthetSbb lehetett volna. A célkitlizések részletes
megfogalmazasédval az egyméshoz kapcsolodo, de eltérd kisérleti megkozelitések
kérdéseit kivantam elkuloniteni, ez azonban helyenként valdban atfedésekhez vezetett,

A médszertani értékelésben megfogalmazott észrevételek koziil kiilén szeretnék kitérni a
differencialis expressziés elemzés soran alkalmazott statisztikai korrekcival
kapcsolatos megjegyzésre. A DESeq2 elemzés soran a tébbszorss tesztelés korrekcioja
megtortént, és a differencialisan expresszalt gének meghatarozasa a korrigalt p-érték
(padj) alapjan tortént. Az értekezés modszertani részében ezért pontatlanul szerepel a p
< 0,05 megjeldlés, helyesen padj < 0,05 értendd. K6széném, hogy a birélat erre a
pontatlansagra felhivta a figyelmemet.

A tovébbiakban az uj tudomanyos eredményeimhez kapcsolodo észrevételekre az egyes
tézispontok sorrendjében valaszolok. A biralat tsbb esetben arra hivta fel a figyelmemet,
hogy a tézispontok tdméor megfogalmazdsa az alapjukat képezd eredményekbél
levonhaté kévetkeztetéseknél erésebb vagy altalanosabb értelmezésre is lehet6séget ad.
Ezekben az esetekben vélaszomban pontositom az eredeti megfogalmazést és az adott
kovetkeztetés érvényességi korét.

Az 1. tézisponttal kapcsolatban elfogadom a ,,metabolikusan aktivabb” megfogalmazas
pontositasanak sziikségességét. A kifejezést a génexpresszids vizsgalatok eredményei
alapjan, transzkriptomikai értelemben hasznaltam. Eredményeink azt mutattak, hogy a




nemesrothadas soréan a Botrytis cinerea anyagcseréhez, kolonizaciéhoz és masodlagos
metabolizmushoz kapcsolédé génjeinek expresszidja fokozott, illetve eltéré mintazatot
mutat a szirkerothaddshoz képest. A ,metabolikusan aktivabb” megfogalmazas tehat
ezeknek az anyagcsere-folyamatokhoz kapcsolédo géneknek a fokozott, illetve eltérd
expresszidjara vonatkozott.

A 2. tézispontban a bogydk fizikai-kémiai atalakuldsaihoz valé hozzajarulasra vonatkozé
megallapitast a metatranszkriptomikai adatok alapjan kimutatott génexpresszids
aktivitasra alapoztam. Vizsgélataink soran a B. cinerea mellett az Alternaria alternata, az
Epicoccum nigrum, az Aureobasidium pullulans és a Rhodotorula graminis esetében is a
nemesrothadashoz kéthetd, konzisztensen fokozott expressziot mutato génkészleteket
azonositottunk. Ezek funkcionalis elemzése tobbek kézétt proliferaciohoz, transzporthoz,
valamint nitrogén- és zsirsav-anyagcseréhez kapcsolédé folyamatok dusuldsat mutatta.
Elfogadom ugyanakkor, hogy a »hozzdjérulva” megfogalmazas kédzvetlen oksagi
kapcsolatként is értelmezhets, amelynek igazolasdra a metatranszkriptomikai
vizsgalatok Snmagukban nem alkalmasak.

A 3. tézisponttal kapcsolatban elfogadom a ,nekrotréf életmodvaltas” kifejezésre
vonatkozé észrevételt. A megfogalmazas valdban pontatlan, mivel a B. cinerea
alapvetden nekrotréf kérokozo. A tézispontban ezzel a sziirkerothadas soran fokozottan
érvényesilé, a gomba nekrotréf életmodjahoz kapcsolédé virulenciafaktorokra kivantam
utalni. Eredményeink azt mutattak, hogy a gazdanGvény transzkriptomikai vélasza
lényegesen eltér a két rothadasi formaban: nemesrothadas soran a névényi védekezéshez
kapcsolédd gének expresszidja visszaszorul, mig szlirkerothadasban erbteljes, de a
fert6zés elérehalad4asat megakadalyozni nem képes védekezési valasz figyelheté meg.

Kosz6ném a 4. tézisponthoz kapcsoléds kedvezé opponensi értékelést.

Az 5. tézisponttal kapcsolatban elfogadom, hogy az ,,aszliszem tudomanyos definiciéja”
megfogalmazds Gnmagaban 4ltaldnosabb érvényl Aallitasként is értelmezhets. A
tézispontban a tokaji aszlikészités alapjat képez6 aszliszem tudoményos igényd, objektiv
jellemzésére szerettem volna utalni. Ennek szlikségességét az értekezésben is
részletesen indokoltam: az aszlszem korabbi meghatarozasa alapvetéen az 1867-ben
megjelent Tokaj-Hegyaljai Album leirdsara épllt, és nem rendelkezett objektiven mérhetd
fizikai, kémiai és mikrobioldgiai paramétereken alapulé meghatarozassal. Vizsgalataink
célja ennek a hagyomanyos, morfoldgiai és boraszati tapasztalatokon alapuld
szempontrendszernek a tudomanyos igény(i, mérhetd jellemzékkel torténd kiegészitése
volt.

Vizsgalatainkban a Tokaji borvidék két meghatarozo szél6fajtajat, a Furmintot és a
Harslevellit hasonlitottuk 6ssze. A nemesrothadas fazisai a vizsgalt fizikai, kémiai és
mikrobioldgiai paraméterek alapjan jol elkuléniltek, mikozben a bogydikban végbemend




fizikai valtozdsok lefutasa nagyrészt hasonld volt. Az aszusodds kezdetén azonositott E-

drop jelenség objektiven mérheté korai texturalis valtozast jelent, ugyanakkor egyetértek
azzal, hogy dontéstdmogatéd kiszébként torténd gyakorlati alkalmazasa tovabbi
valid4ciot igényel.

A fajta és a szlreti idépont megvalasztdsara vonatkozd kévetkeztetéseinket ugyanakkor
fenntartom a vizsgalt rendszerre vonatkozéan. Eredményeink szerint a Furmint kedvez6bb
kémiai profilja, kiildnésen a cukor-sav egyensuly alakuldsa alapjan az asztbor-készitésre
alkalmasabbnak bizonyult, mig az optimalis sziireti stratégia az oktéberben megindulé
nemesrothadashoz és a novemberre kialakuld, magas cukortartalmu, kiegyensulyozott
savszerkezet( IV. fazisu aszliszemekhez kapcsolddott.

A 6. tézisponttal kapcsolatban elfogadom a ,kdzvetlendil hozzajarulnak” megfogalmazas
pontositasanak sziikségességét. A kifejezéssel a B. cinerea-nak a nemesrothadés korai
szakaszdban kimutatott fokozott génexpresszids aktivitisdra és a bogydk ezzel
parhuzamosan bekévetkezé texturalis és biokémiai valtozdsai kozotti Osszefliggésre
kivantam utalni. Eredményeink alapjan a sejtfalbontdshoz, fehérje- és szénhidrat-
anyagcseréhez, valamint kén- és masodlagos metabolit Gitvonalakhoz kapcsolédo gének
aktivalodésa mar a nemesrothadss korai szakaszéban megfigyelhetd, és a koexpresszios
halozatelemzésis alatamasztja ezeknek a folyamatoknak a kapcsolatata nemesrothadds
egyes fazisaival.

A 7. tézisponttal kapcsolatban elfogadom pontositasanak szlikségességét. A tézispont
megfogalmazasakor a metatranszkriptomikai  eredményekbél  a tényleges
metabolittermelésre és annak érzékszervi kovetkezményeire vonatkozéan a vizsgalataink
altal kozvetleniil igazolhaténal erésebb kévetkeztetést vontam le. Vizsgélataink azt
igazoltak, hogy a B. cinerea mellett a nemesrothadashoz tarsulé tovabbi fonalas gombak
és élesztOkis tra nszkriptomikailag aktiv résztvevéi a folyamatnak, és olyan géneket, illetve
metabolikus Utvonalakat expresszalnak, amelyek aromaanyagok és aromaeldvegyuletek
metabolizmuséhoz kapcsolodnak. Eredményeink ezért ezeknek a
mikroorganizmusoknak az aromaképzéshez kapcsolddé metabolikus potencialjat
tdmasztjak ala.

A 8. tézisponttal kapcsolatban fontosnak tartom pontositani a »magmikrobiom”
fogalmanak alkalmazasat. A magmikrobiom fogalma nem kizarolag egy gazdanévényfaj
egészére jellemzd mikrobislis kozGsségként értelmezhetd, hanem meghatarozott
néveénypopulacidkhoz, mikroélShelyekhez vagy kornyezeti feltételekhez kotédden is.
Meghatdrozasara nincs egységesen alkalmazott modszertan, és értelmezését az
alkalmazott kritériumok mellett a vizsgalat térbeli, id6beli és bioldgiai léptéke is
befolydsolja (Neu et al., 2021).

A fogalom ilyen, a vizsgalt rendszer lEptékéhez kotédd értelmezésére sajat korabbi
kutatdsainkban is talalhaté példa. Knapp és munkatérsai (2021) vizsgdlataban a Furmint




sz0l6 fold feletti szerveinek gombakdzésségeit elemezve azonositottuk a kilonbézé

névényi részekben, terméhelyeken és mintavétel idépontokban kdzdsen eléforduld
gombataxonokat, amelyeket a gombamikrobiom kdzds &sszetevdiként (core members)
értelmeztiink. A magmikrobiom fogalmat tehat ebben a vizsgalatban is meghatarozott
sz0l6fajtdhoz, névényi részekhez és vizsgélati rendszerhez kapcsolédéan alkalmaztuk.

A 8. tézispont alapjaul szolgald Geiger és munkatarsai (2022) k6zleményben ugyancsak a
vizsgalt rendszerhez kétédéen alkalmaztuk a magmikrobiom fogalmat. Eredményeink azt
mutattak, hogy a tékebetegségekhez tarsuld gombakozosségek Osszetételét a
mikroéléhely lényegesen erésebben befolydsolta, mint a szél6tékék tiinetes vagy
tinetmentes dllapota, valamint, hogy a tékebetegségekhez tarsuld gombak tlinetmentes
tékékben is széles kérben eléfordultak. Ezekb6l az eredményekbdl a kdzleményben az
egyes novényi részekhez kapcsoléds magmikrobiom étezésére kdvetkeztettiink,
amelynek a tékebetegségekhez tarsuld gombak is részét képezhetik.

Elfogadom, hogy a tézispont eredeti megfogalmazdsa nem hatérolta le kelld
pontossaggal a magmikrobiomra vonatkozé kovetkeztetés érvényességi korét.
Eredményeink és a magmikrobiom fogalménak szakirodalomban alkalmazott, vizsgalati
leptékhez két6d6 értelmezése alapjan ugyanakkor fenntartom, hogy a vizsgéalt Furmint
sz6l6t6kék egyes mikroéléhelyeiben széles kérben el6forduld, tékebetegségekhez tarsuld
gombak a mikroélhelyekhez kapcsolédé magmikrobiom részeként értelmezheték.

Kosz6ndm a 9. tézisponthoz kapcsolodé kedvezd opponensi értékelést.
Kosz6ndm a 10. tézisponthoz kapcsolodé kedvezd opponensi értékelést.

A 11. tézisponttal kapcsolatban elfogadom a megfogalmazas pontositdsanak
szUkségességét. A Clonostachys rosea és a Bacillus velezensis biokontroll-hatdsanak egy
mondatban térténd Osszefoglaldsa sordn a megfogalmazas a B. velezensis-re is
pontatlanul kiterjedt a C. rosea esetében igazolt in planta tiinetcsékkentéssel
kapcsolatban. A B. velezensis esetében vizsgalataink in vitro antagonista és fungicid
aktivitast igazoltak, in planta tinetcsdkkentést azonban nem vizsgaltunk. A
tenyészetfiltratum frakcionaldsanak eredményei és a szakirodalmi adatok alapjan a
gombaellenes aktivitast lipopeptid jellegli komponensekhez kapcsoltuk, amelyeknek
szerkezeti azonositdsa azonban nem tértént meg.

K&széném a 12. tézispont kedvezd opponensi értékelést.

Kosz6ném a 13. tézispont Dothiorella omnivora-ra vonatkozé részének (j tudomaényos
eredmeényként torténé elfogadésat.

A Seimatosporium vitis fajszinti azonositasanak bizonytalansagéara vonatkozé
észrevétellel egyetértek. Az altalunk vizsgalt izolatumok ITS-szekvenciai teljes egyezést
mutattak a sz6l6rél leirt S. vitis referenciaszekvencidjéval, amely alapjan azizolatumokat




az eredeti vizsgalatban elézetesen ehhez a fajhoz soroltuk. Ett6l fiiggetlendil patogén
képességliket a sz6l6n végzett fertdzési kisérletek és a sikeres visszaizolélds igazolta. A
taxonomiai azonositds bizonytalansaganak kérdésére és tovabbi megerdsitésének
lehetbségeire a 3. kérdésre adott valaszomban részletesen kitérek.

Kosz6ndm a 14. tézispont kedvezd opponensi értékelést,

Az Uj tudomaényos eredmeényekhez kapcsolodé észrevételek utan a biralatban
megfogalmazott kérdésekre valaszolok.

1. kérdés: ,A metatranszkriptomikai vizsgalatokban a leolvasdsokat &t
kivalasztott gombafaj referencia-genomjéhoz illesztették. Milyen szempontok
alapjan valasztottak ki ezt az 6t fajt, €s mennyiben tekintheték az ezekre épulé
eredmények a telies nemesrothadasi mikrobiom  funkcionalis
reprezentaciojanak? Elképzelheté-e, hogy mas, referencia-genommal nem
reprezentalt mikroorganizmusok funkcionélis szerepe igy rejtve maradt?”

A referencia-genomok kivalasztisst kordbbi, egymast kiegészité mikrobioldgiai és
molekularis vizsgélataink eredmenyeire alapoztuk. A nemesrothadas kiilénbézs fazisait
vizsgald kordbbi munkainkban tenyésztéses moddszerekkel, majd az izolatumok ITS-
szekvencia-alapl  azonosit4saval jellemeztik a  sz6lébogydk tenyészthetd
gombakozbsségét. Ezt ugyanazon Ultetvénybdl szdrmazé mintak DNS-metabarkdd-
vizsgalata egészitette ki. Ezek alapjan a metatranszkriptomikai elemzéshez a korabbi
felmérésekben leggyakoribbnak talalt gombak kézil valasztottuk ki a B. cinerea mellett
az A. alternata, E. nigrum, A. pullulans és R. graminis referencia-genomjat. A
kivalasztassal arra térekedtiink, hogy a nemesrothadds meghatérozé kérokozdja, a B.
cinerea mellett a hozza tarsuld gombakdzosség meghatérozo tagjainak génexpresszids
aktivitasat is vizsgalni tudjuk.

Az Gt fajra épllé eredmények részletes képet adnak a kivalasztott gombak génexpresszios
aktivitasarél és annak az aszlsod4s sorin bekovetkezd valtozasairél, ugyanakkor nem
tekinthet6k a telijes nemesrothadssi mikrobiom funkcionalis reprezentaciojanak.
Eredményeink alapjan azt allapitottuk meg, hogy a B. cinerea mellett mas fonalas
gombak és élesztdk is aktiv genexpresszids szerepldi a nemesrothadasnak, és olyan
génexpresszids valtozasokat mutatnak, amelyek a bogyok fizikai-kémiai atalakuldsaihoz
kapcsolédd folyamatokkal hozhaték Osszefliggésbe. Ez egyben arnyalja azt a
hagyomanyos szemléletet, amely a nemesrothadés kialakuldsat és lefolyasat alapvetéen
a B. cinerea tevékenységéhez kéti. Eredményeink alapjan a nemesrothadas olyan
Osszetett mikrobidlis folyamatként értelmezhetd, amelyben a B. cinerea meghatarozd
szerepe mellett a hozza tarsuld gombakdzosség aktivitasa és a mikroorganizmusok
koz6tti kélesénhatdsok is Szerepet jatszhatnak.

Méas, a kivalasztott referencia-genomokkal nem reprezentalt mikroorganizmusok
funkciondlis szerepe valdéban rejtve maradhatott. Ezek szerepének feltarasara




referenciafliggetlen, de novo transzkriptom-gsszeallitason alapulo

metatranszkriptomikai megkdzelités adhatna lehetdséget, amely a kézdsség szélesebb
korének funkcionélis vizsgélatat is lehetévé tenné.

2. kérdés: ,A dolgozat szerint tObb tarsuldé gomba és éleszts olyan
génexpresszids Utvonalakat mutat, amelyek aroma- és aromaeldvegylletek
képzédéséhez kapcsolhatdk, és ezek alapjan a szerzd az érzékszervi profil
kialakulaséban betoltott szerepukre kévetkeztet. Hol huzna meg a jeldlt a
hatart a metabolikus potencial, a tényleges metabolittermelés és a kész bor
érzékszervi tulajdonsagainak bizonyitott alakitisa k6zott? Milyen tovabbi
kisérlettel bizonyitana kozvetlenil ezt az oksagi lancot?”

Metatranszkriptomikai vizsgdlatainkban a természetes nemesrothadas soran a tarsuld
fonalas gombak és éleszték génexpresszios aktivitasatvizsgaltuk. Tébb olyan anyagcsere-
folyamathoz kapcsolodé gén fokozott expresszidjat mutattuk ki, amelyek szerepet
jatszhatnak aromaanyagok és aromaelbvegylletek képzédésében. Eredményeink tehat
nem pusztan a mikroorganizmusok metabolikus lehet6ségeit mutatjak, hanem azt is,
hogy a hozzajuk kapcsolhaté gének a nemesrothadas sordn ténylegesen
expresszalodnak. Mindezek alapjan megalapozottnak tartom azt a kovetkeztetést, hogy a
B. cinerea mellett a tarsulé gombak és éleszték is aktiv résztvevdi a nemesrothadas
biokémiai folyamatainak, és génexpresszids aktivitasuk alapjan potencidlisan szerepet
jatszhatnak az aromaprofil kialakuldasahoz vezeto folyamatokban.

A génexpresszids adatok ugyanakkor 6nmagukban nem bizonyitjék egy adott metabolijt
tényleges képzédését vagy felhalmozodasat. A génexpresszié  valtozasabél
kévetkeztethetlink egy anyagcsere-folyamat fokozott aktivitasara, de a tra nszkriptumszint
nem ad kozvetlen informaciot az adott folyamatban részt vevé fehérjék mennyiségérél, az
enzimek aktivitdsardl vagy a keletkezé metabolitok koncentracidjarol. Itt htizném meg a
metatranszkriptomikai eredményekbél levonhaté kovetkeztetések hatarat.

A metabolittermelés igazolasihoz analitikai-kémiai vagy metabolomikai vizsgélatok
szlkségesek. A kész bor érzékszervi tulajdonsagainak kialakuldsa ennél ésszetettebb
kérdés. A nemesrothadas soran kialakuld metabolit-6sszetételt az erjedés és a
borkészités mikrobiolégiai és kémiai folyamatai tovdbb mdédosithatjsk. Egy adott vegyiilet
érzékszervi jelent6ségeét pedig a koncentracidja, érzékelési kiiszobe és mas
komponensekkel valé kolcsdénhatasa egyuttesen hatarozza meg.

A természetes nemesrothadas soran végzett, tobb molekularis szintet 0sszekapcsold
vizsgalatokkal a feltart Gsszefliggések tovabb erésitheték. A transzkriptomikai
eredmenyek proteomikai és metabolomikai adatokkal térténé egyiittes értékelésével
vizsgalhaté lehet, hogy a génexpresszidés valtozasok egyutt jarnak-e az adott
folyamatokhoz kapcsolédé fehériék és metabolitok mennyiségi valtozasaival. A
metabolomikai és analitikai eredmények érzékszervi vizsgalatokkal torténé
Osszekapcsolasa pedig lehetéséget adhat annak vizsgalatara, hogy a kimutatott
biokémiai valtozasok miként jelennek meg a bor érzékszervi tulajdonsagaiban.




Az egyes mikroorganizmusok és a képzGdé metabolitok kozotti oksagi kapcsolat

szigortbb bizonyitdsahoz ugyanakkor kontrollalt inokuléciés kisérletekre lenne szlikség.
Egy ilyen redukalt kisérleti rendszer azonban csak korlatozottan reprezentalna a
termeszetes nemesrothadéast, amelynek lefolyasat a gazdanévény, a B. cinerea, a tarsul
mikrobiom és a kérnyezeti feltételek egyuttesen alakitjak.

3. kerdés: ,A Seimatosporium vitis izolatumok fajszint(i azonosit4sat a dolgozat
maga is elézetesnek nevezi; a torzsek nem sporulaltak, és az ITS-szekvencisk
tobb kozeli taxonnal is nagy hasonlésagot mutattak. Mennyire tartja biztosnak
a fajszintl azonositast, és milyen tovébbi multildkuszos vagy morfoldgiai
vizsgalatot tartana sziikségesnek a taxonémiai statusz veglegesitéséhez?”

A Seimatosporium vitis fajszint(i azonositasat mar az eredetileg 2016-ban online
megjelent kdzleményemben (Vaczy, 2017) is el6zetesnek tekintettem, és ezt az
értekezésben is igy fogalmaztam meg. Ennek oka az volt, hogy az izolatumok a sporulacié
kivaltasara tett eréfeszitéseink ellenére sem sporulaltak, ezért morfoldgiai bélyegek
alapjan nem tudtuk megerésiteni az azonosit4st. Ugyanakkor az ITS-szekvencigik 100%-
0s egyezést mutattak a S. vitis 2015-6s eredeti fajleirasaban kozolt olaszorszagi
referenciaszekvencidval. A faj eredeti leirdsa ITS- és LSU-szekvencidkra, valamint
morfologiai jellemzékre épiilt (Senanayake és mtsai, 2015). Az akkori taxondmiai
ismeretek alapjan ezért a S. vitis azonositast jol megalapozottnak, de nem véglegesnek
tartottam.

A késbbbi taxonémiai vizsgélatok azt is megmutattak, hogy a kozeli Seimatosporium fajok
molekularis alapu elkiilénitése jelentds taxondmiai nehézséget jelent. Liu és munkatéarsai
(2019) a Seimatosporium vitis-viniferae leirdsakor kimutattéak, hogy ennek a fajnak ésa S.
vitis-nek a rendelkezésre &ll6 ITS- és LSU-szekvencisi azonosak voltak, és elkilonitésiket
elsésorban a konidiumok morfologiai kiildnbségeire alapoztak.

Kanetis és munkatarsai (2022) mar multilékuszos megkozelitést alkalmaztak, az ITS és
LSU mellett tub2 és tef1-arégidkat is vizsgaltak. Eredményeik szerint a S. vitis és a S. vitis-
viniferae egyértelm( elkiilonitését még a kombinalt multildkuszos filogenetikai elemzés
sem oldotta meg. A szerz6k ezért ugyancsak hangsulyoztak a morfoldgiai bélyegek
jelent6ségét. Kanetis és munkatarsai (2022) az eredeti kdzleményemre is hivatkoznak, és
az abban foglaltaknak megfelelden az ITS-szekvencigk alapjan tortént, elézetes S. vitis
azonositasként ismertetik eredményemet.

A késbbbi taxonémiai eredmények tehat alatamasztjék, hogy az altalam mar az eredeti
kdzlésben jelzett bizonytalansag valds fajelhatarolasi problémat tikrézott.

Az altalunk vizsgalt Seimatosporium izoldtumok taxondmiai statuszanak maiismereteink
szerinti pontositdsahoz ezért multildkuszos filogenetikai vizsgalatot tartanék
szUkseégesnek, az ITS és LSU mellett tub2 és tefl-a szekvenciak bevongsaval. Ezzel
parhuzamosan ismét megkisérelném a sporulacio kivaltasat és a konidiumok morfoldgiai
vizsgalatat. A jelenlegi szakirodalom alapjan a molekuléris és morfologiai adatok egyiittes
értékelése adhatna megfelels alapot a fajszint(i taxonémiai statusz veglegesitéséhez. A
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tekintem. Fontosnak tartom ugyanakkor ettél kiilonvélasztani a vizsgalt Seimatosporium
izolatumok patogén képességének kérdését. Ezt a fertézési kisérletek, a kialakult nekrézis
és a tlinetes novényi szvetbdl tértént sikeres visszaizolalas alatamasztotta.

Az alabbiakban a vélaszban hivatkozott tovabbi szakirodalmi és sajat forrasokat tiintetem
fel.
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